成都市第五人民医院科研项目检测分析服务项目技术参数
（一）基本要求
检测项目：非靶向代谢组学
检测方法：LC/MS法
检测设备：超高效液相色谱，高分辨率质谱
数据质量：最低检出限，信噪比~3:1，定量限~10:1；检测CV≤20%
（二）信息分析内容
本项目采用液相色谱-质谱联用（LC/MS）法，将获得的人血清进行代谢组学检测。采用多种方法对各组血清的整体代谢轮廓进行了表征和比较，观察各组样本间的总体分布状况，之后找出组间的差异代谢物。最后，对上述结果取交集，确定组间存在差异的代谢物，并对这些代谢标志物进行代谢通路的富集分析。通过多种多种数据可视化和交互式工具，绘制具备论文发表水准的图表，全方位、客观地呈现以上分析结果。具体处理步骤（不限于）如下：
1原始数据的质量控制 
1.1原始数据质量概况
1.2原始数据质量评估
1.3原始数据质量控制 
2 数据过滤
2.1 标准化过程简介
2.2 数据过滤标准
2.3 数据过滤结果
3 样本标准化
3.1 标准化过程简介
3.2 标准化标准
3.3 标准化结果
4 数据分析
4.1 fold-change分析
4.1.1 图表
4.1.2结果解释
4.2 t检验
4.2.1 图表
4.2.2结果解释
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4.3.1 可视化图
4.3.2结果解释
4.4 PLS-DA分析
4.3.1可视化图
4.3.2结果解释
5代谢标志物的筛选和鉴定
5.1筛选代谢标志物
5.2鉴定代谢标志物
5.3差异代谢标志物组间含量展示
6功能解释
5.1 数据库对比，通路富集分析，功能解释
5.2 通路注释图



